
 

                                  

SERVICE DE VIROLOGIE MEDICALE 
Pôle de Biologie Médicale et Anatomopathologie 

Centre de Biologie, CHU – BP69, 58 rue Montalembert 

63003 CLERMONT-FERRAND CEDEX 1 

 

 

 

 

VIROLOGIE MEDICALE 

 

CENTRE NATIONAL DE REFERENCE DES 

ENTEROVIRUS ET PARECHOVIRUS 

 

Tél/Fax : 04 73 75 48 50/51 

 

 

------------------------------------ 

Hospitalo-universitaires 

Pr Cécile HENQUELL, PU-PH  

 

Dr Martine CHAMBON, MCU-PH  

Dr Audrey MIRAND, MCU-PH 

Dr Christine ARCHIMBAUD, MCU-PH des 

disciplines pharmaceutiques 

 

Praticiens hospitaliers 

Dr Amélie BREBION 

Dr Christel REGAGNON 

 

Assistant hospitalier 

Dr Hélène CHABROLLES 

 

Ingénieur hospitalier du CNR 

Maxime BISSEUX 

 

F.F. Cadre de santé 

Florence PETIARD 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

  INFORMATIONS  SEQUENCAGE HAUT DEBIT (NGS) SARS-CoV-2 
              

                                                                                                        Le 25 mars 2021 

 

      Madame, Monsieur, chers confrères, 

 

 

Le séquençage du génome complet du SARS-CoV-2 par NGS est maintenant réalisé 

par le service de Virologie du CHU. Il permet non seulement l’identification précise 

des virus en circulation (veille épidémiologie) mais aussi la détection des 

mutations pouvant impacter la transmission, l’efficacité du vaccin ou des 

traitements par anticorps monoclonaux.  

 

o Rythmicité : série de 90 échantillons 1 fois par semaine  

 

o Quels échantillons ?  

Tous les échantillons des patients hospitalisés dont la charge virale est 

suffisamment élevée seront inclus dans la série hebdomadaire de 

séquençage. Si le nombre est supérieur à 90, un tri est effectué sur la base 

des renseignements cliniques fournis et selon les indications décrites ci-

dessous. Si le nombre est < 90, la série est complétée de façon aléatoire avec 

les échantillons provenant des centres de prélèvement. 

 

o Quelles indications cliniques pour le séquençage NGS ?  

La liste officielle des indications cliniques est toujours en cours de validation 

par Santé publique France. Parmi celles-ci, se trouvent notamment : 

l’investigation de cluster (5-6 échantillons), le retour de voyage, le suivi des 

patients immunodéprimés, l’admission en réanimation, l’excrétion 

prolongée > 2 mois, la suspicion de ré-infection, la suspicion d’échappement 

aux anticorps monoclonaux, la suspicion d’échappement à la vaccination.  

 

 Pourriez-vous s’il vous plaît nous indiquer au moment de la prescription 

de la recherche de SARS-CoV-2, pour le diagnostic initial ou pour le suivi 

des patients, toutes les informations susceptibles d’aider à 

l’interprétation des résultats : une analyse fine des mutations (voire des 

sous-populations minoritaires) pourra être réalisée en cas de suspicion 

d’échappement aux traitements, de ré-infection, de suivi des patients 

immunodéprimés, par exemple. 

   

 Ces informations sont à  indiquer : sur le bon de Virologie au moment 

du dépistage, sur la feuille spécifique de demande de séquençage (ci-

jointe) en cas de suivi de patients, ou sur alerte-virologie@chu-

clermontferrand.fr. 

 

 

Ces indications nous sont également demandées par Santé publique France. 

 

 



 

                                  

 

o Rendu de résultat  

En plus de l’identification du clade, la séquence du gène S codant la protéine 

Spike est analysée plus précisément afin de rechercher les mutations décrites 

comme ayant un impact sur l’efficacité du vaccin ou des anticorps 

monoclonaux (mutation E484K, mutations localisées entre les acides aminés 

438 et 506 de la protéine Spike). Si une de ces mutations est détectée, nous 

le rajouterons en commentaire du résultat du clade.  

 

Pour toute question ou situation particulière, n’hésitez pas à contacter un 

biologiste du service de Virologie au 54-100 ou sur alerte-virologie@chu-

clermontferrand.fr. 

 

Cordialement, 

 

 

                     Dr Audrey MIRAND                                   Pr Cécile HENQUELL 

 

 

                                                                                                 



        SERVICE DE VIROLOGIE – SURVEILLANCE VIROLOGIQUE DU SARS-CoV-2 
 

 

 

Date :          /           /                Hôpital : …………………………………………………………………. 

Service : ………………………………………………………………………  Médecin Prescripteur : …………………………………………… 

      Nom de naissance : ………………………………………………………………………… 

      Nom marital : …………………………………………………………………………………. 

      Prénom : ………………………………………………………………………………………… 

      Date de naissance : ………………………………………………………………………… 

Date de prélèvement :            /           /   

 Ecouvillonnage nasopharyngé         LBA  Aspiration bronchique           Autre, précisez : ………………………… 

Vaccination anti-SARS CoV2 :  oui  non     Si oui :  1 dose      2 doses         

Date 1ère dose : ……………………..      Date 2nde  dose : ……………………… Vaccin utilisé  : ………………………………………….. 

Indication du séquençage  

 Identification de variant SARS-CoV-2 

     Voyage récent à l’étranger (< 15 jours)  oui  non   Pays : …………………………………………… 

    Contact avec voyageur    oui  non   Pays : …………………………………………… 

    Profil PCR évocateur     oui  non    

Valeurs de Ct : ………………………      Technique utilisée : ………………………………….. 

     Surveillance épidémiologique    oui  non    

 

 Cas sévère, en réanimation (1ère PCR à l’admission) 

 Suivi immunodéprimé  Date première PCR + : ………………..............    

 Transfusion de plasma de convalescent     

 Traitement par Anticorps monoclonaux        Date : ……………………………………………………………. 

 Investigation de cluster (5 à 6 patients/cluster)   Localisation : ……………………………………………………….. 

 Suspicion de réinfection (délai depuis dernier épisode > 2 mois) ; nous joindre les 2 échantillons PCR + 

 Suspicion d’échappement au vaccin 

 Autre, précisez : ……………………………………………………………………………………………………................................................ 

Information donnée au patient (ou pour les mineurs au titulaire de l’autorité parentale / pour les majeurs sous tutelle, au tuteur)   oui   non 

Information préalable du patient : En vertu du code de la santé publique et de la loi « Informatique et Libertés » et dans le respect de la confidentialité, nous vous informons de la 

possible utilisation de vos échantillons biologiques et des données associées à des fins de recherche par le laboratoire du CHU et Santé publique France. Toute recherche en matière de 

génétique humaine est exclue de cette démarche. Si vous ne souhaitez pas participer à ces recherches, contacter : chenquell@chu-clermontferrand.fr 

Séquençage / Génotypage COVID-19 

Etiquette  

Patient 


